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Augmentation de bactéries résistantes aux antibiotiques
en clinique: ere post-antibiotiques?
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Approche « OneHealth »: étude de I'antibiorésistance
environnementale afin de faire face a la crise en clinique




Les polluants d’origine anthropique pourraient augmenter
I'émergence d’antibiorésistances en clinique
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Difficultés lors de I'évaluation du risque pour la santé humaine
associe a la pollution d’origine anthropique

@ Antibiotiques, mais pas que... Des polluants non-antibiotiques (métaux, microplastiques)
peuvent également favoriser le développement des antibiorésistances

Q Information sur I'impact de ces polluants sur les bactéries a des concentrations 1.000 a
1.000.000 de fois plus élevées que celles retrouvées dans I'’environnement (usage
clinique/industriel/agricole)

@  Grande quantité de bactéries et complexité des communautés bactériennes présentes
: naturellement dans I'eau de riviere

Manque d’information quantitative sur le risque de dissémination
d’antibiorésistances associé aux différents types de polluants
d’origine anthropique présents dans les eaux de riviere (Rhoéne)




Approche « métagénomique » pour comprendre la
complexité environnementale
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==  Analyse
bioinformatique

Analyse de la composition des molécules d’ADN ofin d’'identifier les bactéries présentes dans le Rhone
et les mécanismes génétiques d’antibiorésistance chez ces bactéries.

Le séquencage métagénomique nous permet de mieux comprendre I'impact des polluants sur les
bactéries dans le Rhéne et de mieux quantifier le risque associé pour la santé humaine.



Impact des antibiotiques et des microplastiques sur les
bactéries du Rhone
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